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Julio Saez-Rodriguez csoportja (https://saezlab.org/) a Heidelbergi
Egyetemi Kérhazban egy kiterjedt szoftveres eszkoztarat fejleszt
rendszerszintl, orvosbioldgiai modellezés céljara. Megkozelitésink
els@sorban adat orientdlt, a rendszerszintd molekularis technolégiak -
transzkriptomika, proteomika, foszfoproteomika, genomika és metabolomika
- adatai alapjan szeretnénk gyodgyszerek hatasaira, betegségek
mechanizmusaira vonatkozé kérdéseket megvalaszolni.

Médszereinket mechanisztikus modellezésnek nevezzik, mert - az
egymastdl tavoli valtozok kozti 6sszefiggések kimutatasan tul - felderitjik
mely gének és Utvonalak, milyen ok-okozati lancok mentén képesek
magyarazni a tapasztaltakat. A mechanisztikus modellezés egyik alappilére
az adatbazisokban tarolt tudas, ezért hoztuk Iétre a csaknem 150 adatbazist
egyesitd, OmniPath nevl adatbazisunkat. A transzkriptomikai adatok
béségben allnak rendelkezésre akar single cell felbontasban is, ugyanakkor
nem alkalmasak kdzvetlenil a jelatvitel allapotanak leirasara. Az un.
footprint médszerek (DoRothEA, PROGENYy) segitségével kdvetkeztetink a
transzkripcids faktorok és az ezeket szabdalyozé utvonalak aktivitasara. A
halézat egyes elemeinek aktivitasat ismerve, causal reasoning (CARNIVAL)
illetve logikai modellek (CelINOptR) alkalmazasaval azonosithatdk az
adatbazisokban leirt jelatviteli halézat azon elemei, melyek oksagi uton
magyarazzak az adatokban latott mintdzatokat. Hasonlé mdédszer
alkalmazhat6 egyszerre tobbféle omikai adatra épitve, beleértve a
metabolomikat is, a COSMOS nevl szoftver segitségével. A single cell
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technoldgidk elterjedése megteremtette a szoveti szintd, tobb sejttipus
koélcsonhatasat figyelembe vevé modellezés lehetdségét. Az elsé,
kezdetleges mdédszerek gombamadd szaporodtak az elmult par évben, ezeket
fogja egybe a LIANA nev( keretrendszerlink. Szintén friss Ujitasok a térbeli
omikai technoldgiak. Térbeli adatokat hasznalva, a sejteken bellli és sejtek
kozti jelatvitelt magyarazhatd gépi tanulas segitségével modellezi a MISTy.

Ezen mdédszerekbe nyujtunk betekintést a MaBiT szeminariumok marcius 3-i
el6adasan.




